TESTACE SNP A JEJi FINANCOVANI KROK PO KROKU
ANEB JAK POUZIVAT APLIKACI IGENETIKA.CZ
(navod pro chovatele masného skotu)

Od 1. fijna 2018 presla laboratof imunogenetiky Ceskomoravské spole¢nosti chovateld a.s.

(dale jen CMSCH a.s.) na moderni zplsob ovéfovani ptvodu pres analyzu SNP (Single

Nucleotide Polymorphism), kterd plné nahradila do té doby nabizenou metodu pomoci testu

polymorfismu mikrosatelitl STR (Short Tandem Repeat). Pro¢ ke zméné doslo, jsme jiz na

webu i ve zpravodaji Ceského svazu chovatel(i masného skotu (CSCHMS) opakované psali.

Drtiva vétsSina chovatel( se se zménami, které si prechod na novy zpUsob vyzadaly, rychle

szila, pfesto nebude od véci si krok po kroku zopakovat, co vse je dobré védét. Vse podstatné

ohledné genotypizace, financnich otdzek ¢i tvorby referenéni populace pro GEPH shrnuje

tento detailni navod.
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Chronologicky prehled jednotlivych kroku:

1. Registrace v aplikaci www.igenetika.cz

K vyuZivani sluieb laboratofe imunogenetiky CMSCH a.s. je nutné zaregistrovat se do
aplikace igenetika.cz. Udaje o chovateli se vyplfiuji zarover s prvni objednavkou. P¥i
registraci dbejte na spravnost a korektnost vSech zadanych tdajl. Ty se totiZ pouZivaji i
k ndsledné fakturaci, proto je nutné, aby byly zadany kompletné a spravné (diakritika,
mald a velkd pismena atd.). Zakladni Udaje se pres zadané ICO a tla&itko s lupou
,natahuji“ automaticky z registru ekonomickych subjekt& ARES, dalsi data (jako DIC atd.)
musite pfi registraci zadat ru¢né.

Pokud jiz zaregistrovani jste, zkontrolujte si, prosim, zda mate spravné a Uplné vyplnéné
skute¢né viechny polozky véetné DIC. V opaéném piipadé nemiizeme garantovat fadné
vystaveni ucetniho dokladu obsahujici vSechny nalezitosti a pfi nutnosti predélavani
faktury pridélavate praci sobé i ndm (detaily viz dale v textu).

. Odbér vzorku

Oberte kvalitni vzorek (idealné chlupovych cibulek), vyplfite objedndvku (viz bod 3.) a
vzorek nejlépe ve specidlni odbérové sadé (viz obrazek na strané 2) zaslete do laboratore
imunogenetiky CMSCH a.s. (Bene$ovska 123, 252 09 Hradistko).

Pfipomindme, Ze metoda SNP klade vyrazné vyssi naroky na kvalitu odebiraného
genetického materidlu (vzorku pro testaci), nez tomu bylo u starSi metody pres
mikrosatelity. Vénujte proto opravdu odbéru naleZitou pozornost, nebot pfi zaslani
nekvalitniho vzorku vam bude nauctovan priplatek 95 K¢/ks. Rozhodnuti zda je vzorek
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kvalitni ¢i nekvalitni pFislusi vyhradné laboratofi, kterd také urcuje to, zda pfistoupi k
uctovani priplatku za nekvalitni vzorek ¢i nikoliv. Pokud preferujete nekvalitni vzorek
vratit resp. ho vyhodit vlbec jej nezpracovavat, domluvte se individudlné s
vedouci laboratofe imunogenetiky. Je vSak nutné pocitat s tim, Ze s novym odbérem a
zaslani nového vzorku se adekvatné prodluZuje doba zpracovani a tudiz i ziskani
vysledku.

Zda byl vzorek vyhodnocen jako nekvalitni si mGzZete snadno ovéfit sami — u takovychto
zvifat se v aplikaci igenetika.cz objevi Cislice 8. Uvédomujeme si, Ze v provozu neni
jednoduché vzorek vidy spravné odebrat, ale pokud je v nékterych pfipadech az 100 %
zaslanych vzork( vyhodnocenych jako Spatnych, jisté existuje prostor ke zlepseni.

Spravny postup odbéru vzorkl s pomoci odbérové sady:

e Vytrhnéte 30 — 40 Cistych chlupl z konce ocasu

e Zchlupt vytvorte svazecek

e Zkontrolujte, zda chlupy maji cibulky

e Zodbérového kitu odlepte samolepku

e Do lepici ¢asti vloZte svazek chlupa tak, aby cibulky zasahovaly do pole pro chlupové
cibulky

e Prelepte konce chlupt samolepkou

e QOcistéte siruce a klesté pred dalSim odbérem

e Vyplite elektronickou Zadanku na igenetika.cz (viz bod 3.)

3. V aplikaci www.igenetika.cz vytvorte novou objednavku

a) Existuji dva zpUsoby, jak vytvofit novou objednavku:

- stisknutim tlaéitka NOVA OBJEDNAVKA nebo

- poklepem na tlacitko + vytvorit novou objedndvku
b) Druhym krokem je zadani uSniho Cisla zvifete véetné kodexu — stiskem policka hledat
se doplni Udaje z databdze ustfedni evidence (plvod, pohlavi, datum narozeni) -
zkontrolujte Udaje, pripadné zatriite, Ze zvife pochazi z dvojcat

Nova objednavka

1. Udaje o zviteti AL v
Usni Cislo* Po vyplnéni se nattou tidaje o zviFet Pfiklady podporovanych formatd: Dodaci Ihita zpracovani zakazky
CZ000123456789 , DEGGG123456789 je zhruba 3 tydny.

2000295715953
k Q Proces zpracovani na SNP

technologii nelze urychlit.
Délka zpracovani je zavisla na
jednotlivych technologickych
casech.

Nelze prednostné zpracovat
konkrétni zvire.

C€Z000295715953

Jak pracovat s aplikaci igenetika.cz (verze 1 — leden 2019) Stranka 2


http://www.igenetika.cz/

Kliknéte na tlacitko m

a) opiste carovy kéd z odbérové sady z obdlky s biologickym vzorkem (kit pro odbér
chlupd dodavany CMSCH a.s. — moZnost zdarma objednat na emailové adrese
imunogenetika@cmsch.cz., pokud jej nemate, nevadi, nic nevypliujte a odeslete
v klasické obdlce)

T =
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Kit pro odbér stétinovych cibulek
pro izolaci DNA

Kit pro odbé&r chlupovych cibulek
pro izolaci DNA

© 5 o
CMSCH

3 www.cmsch.cz
Vytvorte elektronickou objednavku na

www.igenetika.cz

b) vyberte druh vzorku (chlupy, krev atd.) — poklepanim na Sipku vpravo se ukaze
nabidka

c) vyberte druh objednavky:

- pfi klasickém ovérovani puavodu zvifete vyberte prvni a druhou polozku, tedy
»zakladni testace SNP“ + , vystaveni protokolu o pivodu“ + pfipadné dalsi vlastnosti,
které vas zajimaji (bezrohost, dvoji osvaleni — myostatin atd.). Tyto znaky lze
doobjednat i pozdéji (bez nutnosti opétovného zaslani vzorku).

- paklize nechdavate testovat zvife ze seznamu pro vytvoreni referen¢ni populace pro
budouci odhad genomickych plemennych hodnot (GEPH), pak vyberte sluzbu
testace CSCHMS" (detaily viz bod 6.).

d) pozndmka — jakdkoliv informace ¢i sdéleni pro laboratof (v poznamce nezddejte
nutnost urychleni zpracovani — laboratof zpracovava objednavky v nejrychlejSim
mozném terminu)

Kliknéte na tlaéitko m

a) potvrdte objedndvku — kontrola Udajli — OBJEDNAT

b) vloZte biologicky vzorek do obalky, napiste na obalku usni Cislo zvitete (v pripadé
zahrani¢niho preskrtnout CZ a napsat spravny kod zemé)

c) prejdéte k objednani dalsiho vzorku

Poznamka: stejné zvife nelze do systému zadat podruhé, musi se pouze doplnit druh
objednavky a znovu odeslat, pro laboratof se zaktualizuje s novym datem a bude
zpracovano.
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4. Cekejte na vysledek

O kazdém kroku ve vztahu ke zpracovani vzorku budete emailem upozornéni nebo stav
objednavky mUzZete priibézné kontrolovat v aplikaci igenetika.cz. Dodaci |h(ita zpracovani
zakdzky je zhruba 3 tydny. Proces zpracovani na SNP technologii nelze urychlit. Délka
zpracovani je zavisla na jednotlivych technologickych ¢asech. Zaroven se musi ¢ekat, az
se zaplni cely Cip (24 vzork(), coz v dobé hlavni sezény mize byt v fadu dni, mimo ni ale
urcité déle (zhruba 3 tydny). Budte proto na to pfipraveni a zasilejte vzorky k analyze s
dostate¢nym predstihem! Nelze pfednostné zpracovat konkrétni zvife.

5. Zpracovany vzorek

To, Ze je vzorek zpracovany resp. jeho vysledek, uvidite ve formé protokolu. Ten je ke
staZzeni v aplikaci igenetika.cz pod touto ikonkou.

Protokoly s ovéfenim pdvodu nam nemusite jiZ posilat (ani posStou ani emailem), nebot
mame moznost si je stahovat automaticky primo z aplikace igenetika.cz.

V soucasné dobé jsou chovatelim laboratoti imunogenetiky v nékterych pfipadech
protokoly stdle zasilany postou, do budoucna bude postovni zasilani zruSeno a protokoly
budou k dispozici jen v elektronickém formatu v aplikaci igenetika.cz, odkud si je mlzZete
stahnout a v pfipadé potreby samozrfejmé vytisknout.

6. Tvorba referencni populace pro odhad GEPH

Lze konstatovat, Ze genotypizace je "vedlejSim produktem" ovéreni plvodu a naopak.
Zaroven je to vSak pfilezitost, jak zacit sbirat data, ktera postupné povedou k vytvoreni
systému vypoctu genomickych plemennych hodnot (dale jen GEPH). At se to libi nebo
ne, vypocet GEPH se postupné stal nedilnou soucasti plemenarské prace a velmi brzy k
tomu tak bude i u masného skotu. Abychom byli co nejdfive schopni s vypoétem GEPH
zacit u masného skotu i v CR, potfebujeme mit dostateéné velkou a fadné propojenou
databazi otestovanych zvirat. Proto jsme vytvofili seznamy zvifat pro 14 masnych
plemen, na kterych jsou uvedeni jedinci, jejichz natestovani na Cipu (pfes metodu SNP) je
nezbytné pro propojeni populace, kterd nasledné vytvori dostate¢nou zdkladnu vzorkd,
které umozni zaéit v Ceské republice poéitat GEPH.

U masného skotu testace probihd na Cipu Geneseek GGP 150K o trojnasobné hustoté
SNP markerU. Ten se jevi pro naSe pouziti jako nejvyhodnéjsi, nebot byl vyvinut specialné
pro vypocty genomickych plemennych hodnot (GEPH) u masnych plemen.
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Jak postupovat v pfipadé testovdni zvifat pro tyto ucely zjistite na ndsledujicich radcich:

a) Jaka zvifata bude nutné znovu natestovat?

K orientaci chovatell, ktera zvifata je nutné znovu pretestovat na ¢ipu (metodou SNP),
jsme pfipravili seznamy, které jsou dostupné na webu CSCHMS — menu 3lechténi a
PK/genomika (www.cschms.cz/index.php?page=sle genomika). Prehled je setfidén dle

majitelll a obsahuje vSechny dostupné udaje, které u zvifat evidujeme. Predposledni

cer

sloupec obsahuje ¢islo udavajici prioritu od nejvyssi (1) az po nezijici zvifata (4 a 5).
1 - zvifata s nejvyssi prioritou, vétsinou Zijici - velmi dobfe propojujici, véetné importi
bykdi
2 - zvifata pro propojeni vsech chovi v KUMP
3 - byci pouZivani v KUMP s nizsi spolehlivosti
4 - neZijici zvifata, nejcennéjsi pro tvorbu bdze - u byki Ize resit pres ID (pokud jsou
dostupné)

5 —zvifata chovateli oznacend za neZijici, vétsinou jsou nahrazend jinymi Zijicimi
zviraty v ramci chovu

Pfednostné se, prosim, zamérte na odebrani vzorku a natestovani zvitat s Cislem 1 a 2
(popf. 3, pokud chcete byka prodat nebo vyradit), inseminacni firmy necht pozornost
soustfedi na zvifata s prioritou 1 a 4. Uvédomujeme si, Ze seznamy jsou pomérné
obsahlé, ale ¢im dFive se podafi ziskat data od vétsiny téchto jedinct, tim dfive budeme
schopnosti s vypoctem odhadu GEPH zacit.

b) Co pro to musim udélat?

Vse je stejné jako v pripadé obvyklého objednavani ovéreni pavodu — tedy odebrat co
nejkvalitn&jsi vzorek, odeslat jej do laboratofe imunogenetiky CMSCH a.s. a na webu
igenetika.cz vyplnit objednavku. Pfi volbé objednavky zvolte polozku ,testace CSCHMS".
Pokud zvolite tento typ objednavky i u zvifat, ktera nejsou na seznamu uvedena, bude
testace provedena, ale plné na naklady objednatele.

V pfipadé inseminacnich byk( Ize testaci provést i s vyuzitim pouzité inseminacni davky
(tento zpUsob je vhodny zejména u importovanych ID ze zahranici s vysokou pofizovaci
cenou ID). Je vsak nutné, aby nebyla ID pfi inseminaci zcela vymacknuta (aby zlstala
vlhka vaticka, ze které je mozné nasledné DNA izolovat) a aby byla ID po inseminaci co
nejrychleji vyjmuta z aplikdtoru a nedoslo tak ke smiseni by¢i DNA a hlenem plemenice,
ktery by mohl by¢i DNA kontaminovat. PouZitou pejetu zaslete v obycéejné obdlce do
laboratofe s tim, Ze dalsi postup je stejny jako v jinych pfipadech. Pocet takto shiranych
vzorkd je vzhledem k narocnosti izolace omezeny, je proto nutné predem o zaslani
informovat na mailu svitakova@cschms.cz.
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c¢) Co mé to bude stat?

Cena je identicka jako v pfipadé "klasické" testace. Pokud ale pfi objednavce zvolite
sluzbu testace CSCHMS, bude plnd cena nauctovdna nasemu svazu s tim, Ze jednotlivi
chovatelé se na téchto nakladech budou podilet ¢astkou 150 Ké/ks. Zbytek naklad( bude
hrazen z rozpo¢tu CSCHMS resp. ¢ast nakladd bude kompenzovana (pokryta) dotaci ze
strany statu.

d) Je nutné znovu testovat zvirata jiz dfive otestovana?

Ano. Mnoho zvifat uvedenych na seznamu ma sice z minulosti DNA profil hotovy, byl ale
ziskan testaci DNA provedenou pres mikrosatelity a tento zplsob ovérovani nelze k
tomuto ucelu poutzit. Je tedy nutné znovu odebrat vzorek a zvife otestovat na Cipu (viz
bod 2.).

e) Proc se toto vSechno vlastné déla?

GEPH patfi dnes k mezindrodnimu standardu pfi genetickém hodnoceni zvifat. Chce-li
Ceska republika driet krok s chovatelsky vyspélymi zemémi a ma-li byt i do budoucna
konkurenceschopna pfi prodeji plemenného skotu, neni jiné cesty, nez se mezinarodnim
trendlm prizpasobit. Pokud bychom dlouho véahali a "preslapovali na misté", budeme se
od svétovych smérd odklanét a zajem o Ceskd plemennd zvirata se bude postupné
snizovat. GEPH totiZ zvySuje atraktivitu zvirete v konkurenci s negenotypovanymi zviraty
a muZe se stat, Ze dfive nebo pozdéji budou jedinci bez GEPH pfi prodeji hire
uplatnitelni.

f) Co se jinam neveslo a presto je dobré védét

Seznamy budou postupné aktualizovany a dopliiovany podle toho, kolik zvifat z jaké
skupiny se podari otestovat. Pokud jich bude malo, budeme muset do seznamu zahrnout
i néjaké jejich potomky. Pokud zjistite néjakou nesrovnalost (napfr. Ze oznacené zvire jako
Zijici jiz nezije), budeme radi za zpétnou vazbu (kontakty jsou uvedeny na konci navodu).
Data vychazi z databaze KUMP a ne ve vsech pripadech disponujeme od chovatell zcela
aktudlnimi informacemi.

Pokud nemate presné jasno, co se od vas chce Ci jak postupovat, bude v prvni fazi stacit,
pokud projdete uvedené seznamy a od zvifrat, jejichZ jste majiteli a mate je fakticky
stale ve stavu, odeberete kvalitni vzorek chlupovych cibulek a ten ulozite do
chladnicky. Tim se docili toho, Ze neptijdeme o vzorky zvirat, kterd jsou k propojeni
populaci nezbytnd a kterd by chovatel v nékterych pfipadech jiz nyni brakoval. Je tfeba
mit na paméti, Ze kazdé zvife uvedené na seznamu, od néhoZ se nepodafi ziskat vzorek,
budeme muset nahradit zhruba tfemi ¢i ¢tyfmi jinymi pfibuznymi jedinci. Toho bychom
se samoziejmé radi vyvarovali, nebot to by cely proces nejenom prodrazilo, ale i
posouvalo v Case.
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7. Fakturace za sluzby laboratore imunogenetiky

Fakturace probihd v mésicnich intervalech a jednotlivym chovatelim je zasilana
vyhradné emailem. Z davodU splnéni dotacnich pravidel (viz bod 9.) neni faktura zasilana
pfimo z CMSCH a.s., ale sluzba je pfefakturovavana nasim svazem. Abychom chovatel(im
mohli nasledné vratit ¢ast penéz zpét (viz bod 9. a 10.), musi v souladu se znénim
dotacniho titulu faktura (a i podpora) smérovat osobé, kterd zajisti analyzu pro stanoveni
genomické plemenné hodnoty plemenného skotu (GEPH), co? je CSCHMS. Prefakturace
je tedy sice krkolomnd a mUiZe na prvni pohled pusobit nelogicky, kvali ¢erpani dotaci je
ale nezbytna.

Pokud jsou Udaje na faktufe uvedeny nespravné ¢ nelplné (chybi napt. DIC ¢&i je
nekorektné uvedena adresa atd.), vénujte, prosim, pozornost bodu 1.

8. Ceny za sluzby laboratore imunogenetiky

Ceny za sluzby nabizené laboratofi imunogenetiky CMSCH a.s. jsou dany cenikem CMSCH
a.s. (pdf soubor ke stazeni zde). CSCHMS ma moznost cenovou politiku CMSCH a.s.
ovlivnit jen do urcité miry.

Z danflovych a ucetnich dlvodu je k cené zakladni testace nasim svazem pfipocitdvana
¢astka 50 K¢. Tyto finance ndsledné vyuzivame k Uhradé ¢asti plateb za testovani zvirat ze
seznam{ pro tvorbu referenéni populace (sluzba ,testace CSCHMS“ — viz bod 6.). Za
zakladni testaci SNP tedy chovatellim fakturujeme 1.100 K¢, za vystaveni protokolu 200
K¢, test na bezrohost ¢i dvoji osvaleni stoji 100 K&, ru¢ni zapsani objednavky pak vyjde na
20 K¢ (vSe Castky bez DPH). V pripadé testace zvitat pro tvorbu referenéni populace pro
budouci stanoveni GEPH chovateli vsouladu s dohodou na chovatelskych klubech
Uctujeme ¢astku 150 K¢ + DPH.

Vzhledem k tomu, Ze svaz md v genomice ,,uloZzeno” skutecné velké mnozstvi penéz (pro
predstavu vyse faktury ze strany CMSCH a.s. v(i&i CSCHMS je cca 1 mil. korun mési¢né!),
zaddme chovatele, aby dasledné dodrZzovali nastavenou splatnost faktur, protoze
v opaném pripadé pFivadéji CSCHMS do tiZivé finanéni situace.

9. Financni podpora

Ovérovani pavodu plemenného skotu resp. stanoveni genomickych plemennych hodnot
je finanéné podporovano z narodnich zdroju (dotacni titul 2.A.a. Podpora ovéfovani
puvodu - do 70 % nakladd na analyzu vykonavanou tfeti stranou nebo jejich jménem
s cilem stanoveni genomické plemenné hodnoty).

V souladu se znénim dotacniho titulu tato podpora sméfuje osobé, ktera zajisti analyzu
pro stanoveni genomické plemenné hodnoty plemenného skotu (GEPH), schvaleného
prislusnym uznanym chovatelskym sdruzenim. O dotaci tedy hromadné za vsechna
zpusobild zvirata, kterd splnila definovana kritéria vyhlasend Grémiem predsedl rad
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plemennych knih (viz textové pole) a kterd byla otestovdna do konce zafi daného
kalenda¥niho roku, zada CSCHMS. Dotace je vyplacena zpravidla v poloviné prosince.

PFi rozhodovani o zafazeni na seznam zvirat spliujici podminky dotacniho titulu
2.A.a. bude postupovano chronologicky podle nasledujicich bodu:

1) Ovéreni pavodu plemennych bykd noveé zafazenych do plemenitby a nové
testované matky téchto byk( a darkyné ET

2) Zvirata, ktera zajisti dostate¢né propojenou bazi pro stanoveni genomické PH,
v€. importovanych zvirat

3) Jalovice, které jsou do 30. 9. daného roku zapojené v KUMP

4) Krdvy a jalovice, u kterych se ovétuje plvod z dlvodu vystaveni ZO (POP)

5) Ovéreni plvodu bykd vyrazenych pti ZV v daném obdobi a nové testované
matky téchto byku

6) Zvirata, u kterych se stanovuje plvod z divodu harémového zplsobu chovu

(schvdleno Grémiem predsedi rad plemennych knih dne 30.6.2018 - viz zdpis
http://www.cschms.cz/DOC ZAPISY gremium/138 Zapis ze schuze gremia.doc)

10.Vratka c¢asti naklada ve spojeni s vyuzitim dat pro GEPH

Jako uhradu ¢asti naklad(i spojenych s provedenou testaci a nasledného vyuziti téchto
dat ze strany CSCHMS pro stanoveni GEPH jsme pfipraveni chovateldm, u kterych
neevidujeme zadné pohledavky po splatnosti za tuto sluzbu, vratit pomérnou c¢ast
nakladd. Za rok 2018 kdy nam byla poskytnuta vySe dotace v plné vysi to je 735 Ké/ks (70
% z ceny zakladni testace SNP, tj. 70 % z 1050 K¢ = 735 K¢). Vratka za rok 2018 bude
realizovana v nejblizSich dnech. Chovatelé, kterych se vratka tyka, budou o detailech
vyrozumeéni dopisem, kde budou uvedeny detailni pokyny k fakturaci. Vyse vratky bude
stanovovana kazdoroc¢né znovu dle skuteéné vyse poskytnuté dotace.

11.Pozadavky na genotyp SNP ze zahranici ¢i dodany jinou laboratofri

V pripadé, Ze se chystate dovést plemenné zvife ze zemi, kde je zplsob ovérovani
pavodu pres SNP jiz rutinou (napfiklad Francie) ¢i byla testace provedena v jiné
akreditované laboratofi, je tfeba mit na paméti, Ze pokud nechcete délat (a samoziejmé
i platit) analyzu SNP v CR znovu, je nutné si od prodavajiciho dopfedu vyzadat kompletni
profil a to v elektronickém formatu. Detailni pozadavky najdete v tomto ¢lanku.

Aby bylo mozné vyuzZit data zpracované v zahranicnich laboratofich, je nezbytné v
elektronickém formatu ziskat kompletni SNP profil z Cipu (cca 54 tis. SNP pokud se jednd
o standardni ¢&ip). Tento &ip sou¢asné musi byt kompatibilni s tim, ktery vyuzivame v CR
(Geneseek GGP 150K). Pokud jej ziskate, provedeme porovnani a pokud bude
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kompatibilni, neni dlivod se branit jeho vyuZiti pro vypocet GEPH a tudiz i zahrnuti takto
testovanych jedincl do dotaci.

12. Vyuziti starsich STR dat (mikrosatelity)

Neni nutné se bat nutnosti testovat znovu starsi zvifata ovérfované starou metodu
mikrosatelitd STR (s vyjimkou zvitat uréenych k propojeni baze pro vypocet GEPH — viz
bod 6.). Laboratof umi dosavadni vysledky ovéreni plvodu pres STR vyuzit, neni proto
nutné znovu testovat rodice testovaného jedince. Porovnani plvodu v pfipadé, Ze
rodice jsou testovani na mikrosatelity (STR) a potomek pres Cip (SNP) Ize pouze s pomoci
prepoctu SNP na STR. Obracené, tedy ze STR na SNP to nefunguje.

13.Sprava objednavek na igenetika.cz

V kazdém radku jsou zobrazeny informace o jednom zvireti, kde lze sledovat:
- kdy byla objedndvka zaddna do systému (datum vytvoreni)
- datum vygenerovani protokolu o stanoveni genotypu a ovéreni plivodu zvifete
(protokol je ke stazeni pomoci 2. ikony na konci fadku)
- druh vzorku
- kdy a's jakym vysledkem probéhla izolace DNA vzorku v laboratofi
ANO - DNA se podafilo izolovat,
NE - DNA se nepodafilo izolovat
- eviden¢ni ¢islo vzorku v laboratofi
- plemeno
- pohlavi
- zda uz bylo zvite otestovano na Cipu a ma tedy stanovenad data
- chovatel = jméno objednavatele, ktery zadal objednavku do systému
- typ objedndvky podle Ciselniku laboratore:
kod 1 Zakladni testace SNP
kéd 2 Vystaveni protokolu o plvodu
koéd 3 Vystaveni protokolu o vysledku testovani marker( pro uZitkovost,
exteriér (bezrohost, barva) a choroby
kod 5 Rucéni zapis objedndavky
kéd 8 Zpracovani nestandardniho odbéru
kod 11 Testace CSCHMS
kod 12 Test bezrohosti
kod 13 Test dvojiho osvaleni
- Zakrouzkovani u typu objedndvky znamend, 7e byla vyfakturovdna CSCHMS
(stejnou informaci o vyfakturovani objednavky ukazuje i znacka na zacatku radku
pred Cislem zvitete). Najetim mysi na Cislo u typu objedndvky se zobrazi textovy
popis typu objednavky.
- ikony na konci radku zvirete:
1 prohlizeni objednavky
2 protokol z laboratore - dokud neni policko zelené, nejde stahnout - nesouvisi
s PH - bude vystaven pouze, pokud je objednan.
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3 oznaceni konkrétniho zvitete pro filtrovani:
+ vybran
- nevybran
4 katalogovy list s GEPH za posledni 2 vypocty (zatim pouze plemena C a H)

14.Filtrovani a export objednavek na igenetika.cz

V rameccich nad prvnim Cislem zvifete Ize provadét nékolik rliznych typ( filtrovani podle
raznych ukazateld — staci uvést poZzadovany filtr do ramecku a poté stisknout Enter na
klavesnici nebo tlacitko FILTROVAT, kifizkem X vedle tlacitka FILTROVAT se zrusi veskeré
filtry, pro dalsi filtrovani staci pfepsat novymi podminkami a znovu filtrovat.

Export objednavek:

Seznamy objedndvek s informacemi o zviteti a stavu objednavky lze filtrovat i podle
raznych ukazatel(:

- FILTR znamena zvifata vybrana vyfiltrovanim,

- VYBRANE znamend zvifata oznacena tuéné (minus v kole¢ku na 3. ikoné)

Konkrétni zvife nebo skupinu zvirat filtrovat Ize podle riznych ukazatell.

Podle c¢eho lze filtrovat:

- podle udniho &isla — Ize vybrat konkrétni zvite, pfipadné si ho mohu oznacit
poklepanim na ikonu €. 3 za zvifetem a poté vybrat dalsi zvife atd.,

- podle data vytvoieni, data vygenerovani protokolu, data izolace (od — do)

- podle typu vzorku — asi jen pro vasi ptipadnou evidenci

- podle vysledku izolace

- podle laboratorniho cisla — spiSe pro potfeby laboratofe a masného skotu

- podle plemene

- podle pohlavi

- podle cisla chipu — také spiSe pro laboratofr a Svaz

- podle chovatele (objednavatele) — také pro laborator a Svaz

- podle typu objednavky

3k 3k 3k 3k 3k %k 3k 3k %k %k %k %k %k %k %k >k >k 3k >k >k >k >k 3k %k 3k 3k %k 3%k 3%k %k %k %k %k %k %k %k >k >k >k >k >k >k >k 3k 3k 3%k 3%k 5k 3%k %k %k %k %k %k %k %k >k >k %k >k >k >k >k %k 5k 3k 3% 3%k %k %k *k k k k k

Pro pripadné dalsi konkrétni dotazy kontaktujte:

e CSCHMS:
o Ing. Alena Svitakova - svitakova@cschms.cz (odborné dotazy)
o Kamil Malat, DiS. - info@cschms.cz (ekonomické dotazy)

e Vedouci laboratofe imunogenetiky CMSCH, a.s.:
o Ing. Michaela Pfibanova - priban@cmsch.cz, tel: 257 896 329
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